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14.00-14.30 Janis Bicevskis, Procesu modelu analize
Anastasija Nikiforova,
Zane Bicevska, Tiek aplakotas galvenas idejas un risind@jumi pétijumiem, kas tika veikti un tiek
Ivo Odttis, turpinati Datorikas fakultates Inovativo informacijas tehnologiju laboratorija laika
Girts Karnttis posmad no 2017. lidz 2021.gadam. Pétijumi veltiti jaunas pieejas datu kvalitatei
, attistiSanai, testésanas pilnveidosanai par testésanas modeli izmantojot datu
kvalitates modeli un procesu laiksakritigas izpildes analizei. Pétijumu rezultati
apkopoti 20 zinatniskas publikacijas.
14.30-15:00 Andris Ambainis Kvantu tehnologiju pétijumi un sadarbiba starp datorzinatni un
fiziku
Referats veltits starpdisciplinariem pétijumiem kvantu tehnologijas, kas veikti,
sadarbojoties LU Datorikas fakultates Kvantu datorzinatnes centram (prof. A
Ambainis) un LU Fizikas, matematikas un optometrijas fakultates Kvantu
nanoelektronikas grupai (prof. V. Kascejevs). Referata tiks ietverti divi pétijumu
pieméri (viens no datorzinatnes, viens no fizikas) un plasaks konteksts par kvantu
tehnologiju pétniecibu Eiropa un iespéjamu kvantu tehnologiju pétniecibas
programmu Latvija.
15:00-15:30 Guntis Barzdins, H2020 lielo datu projekts SELMA: mérki un risinajumi
Normunds Grizitis,
Didzis Gosko, Artlrs LU MIl Maksliga intelekta laboratorija lidz ar Fraunhofer instititu, Deutsche
Znotin$, Roberts Dargis, Welle un partneriem no Francijas un Portugales tiko ir sakusi darbu pie H2020
Paulis Barzding, Mikus lielo datu pétniecibas un inovdcijas projekta SELMA (Stream learning for
Grasmanis , multilingual knowledge transfer). Projekta ietvaros paredzéts izveidot
daudzvalodu video un teksta zinu producésanas platformu, kas datorlingvistikas
dzilo masinmdcisanos apvieno ar "human-in-the-loop" pieeju.
15:30-16:00 Jurgis Skilters, Liga Gads uztveres un kognitivo sistemu pétnieciba: paveiktais un

Zarina

nakotnes izaicinajumi

Referata tiks aptverti nozimigakie sasniegumi kognitivajas zinatnés pagajusaja
gada gan Latvija, gan pasaulé, ka ar ieskicéti daZi no St gada uzdevumiem un



https://zoom.us/j/94088461252?pwd=Yi92VkhVUTF4U3M3TFd3eDcvSUVCUT09

izaicindjumiem. Ka galvenie sasniegumi Latvija tiks aplikoti telpiskas uztveres
pétijumi par simetrijas ass un valodas ietekmi figdras uztveré, ka ari
Skérsmodalas uztveres pétijumi.

16:00-16:30

Emil Syudyukov

Tehnologijas biomedicinisko datu izmanto$anai un pétijumu
paatrinasanai

16:30-17:00

E.Celms, K.Cerans,

K. Freivalds, P.Kikusts,
L.Lace, G.Melkus,
M.Opmanis, D.Rituma,
P.Rucevskis, J.Viksna

Applications of graph-based modelling and analysis methods
in systems biology

We present a brief overview of the main research results obtained during a
recent ERDF project. The project was focused on the following computational
and/or system biology research areas: quantitative characterisation of proteome
from gene expression data; analysis of structure and cell type specificity of
chromatin interaction networks and analysis of dynamics and evolution of gene
regulatory networks. In the area of quantitative characterisation of proteome we
have developed a new method for protein ubiquity prediction from RNAseq and
gene ontology annotation data, which provides prediction accuracies
comparable only to methods that require targeted wet lab experiments. For
analysis of chromatin interaction networks we propose a set of network
topology-based metrics that provide good discriminatory power between
different cell types. We also have developed methods for analysis of component
structure of such networks and have provided validation of biological significance
of some specific topological features of networks. Regarding analysis of gene
regulation we present a new technique for comparing transcriptional regulatory
networks based on network motif similarity for gene pairs.

17:00-17:30

Inguna Skadina

Daudzvalodu cilvéka-datora komunikacijas modelésana,
izmantojot maksliga intelekta metodes

Laika, kad maksliga intelekta risindjumi ir mums visapkart, més sagaidam iespéju
sazindties ar viediericem dzimtaja valoda dabiska un draudziga veida un
vélamies izmantot digitalos darbiniekus daZadu ikdienas uzdevumu veiksanai.
Tomeér virtualie sarunu biedri un tajos izmantotas tehnologijas joprojam ir relativi
jauni un tiem ir daZadi ierobeZojumi. Pétijuma tiek izstradatas jaunas metodes un
tehnologijas, lai istenotu cilvéka un datora komunikaciju mazak popularas
valodas dabiska veida, koncentréjoties uz problémam, kas saistitas ar
pasapmadacosies virtudlo sarunu biedru izveidi, zinGsanu izguvi no daudzvalodu
tekstiem, daudzvalodigas piek/uves nodrosinasanu, lietotdja emocionala stavokla
noteiksanu un paralingvistisko ipatnibu analizi runas atpazisSana un sintéze.




